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UNIVERSIDADE ESTADUAL DE MARINGÁ
FICHA DE INSCRIÇÃO PARA CURSO DE PÓS-GRADUAÇÃO

Doutorado em Genética e Melhoramento

015/2022-PGM

Cole sua
foto 3x4

aqui

Dados pessoais

Nome:

Endereço:

CPF: R.G.:

Data nasc.:

Est. cívil:

Luma Alana Vieira Henrique

26/05/1990

Solteiro(a)

08301392908 107290451 SSP

PR

Tít. Eleitor: 074657880671

Zona:

Seção:

172

53

PR

Brasil

DouradinaCidade nasc.:

PR

Nacionalidade:

Rua belem

Cidade: Estado: CEP:

Nº 1733

Complemento:

MTCampo Verde 78840-00

Luma Alana Vieira Henrique

Cód. Inscrição:

da Universidade Estadual de Maringá

2/2022-PGM

Declaro conhecer e aceitar as normas estabelecidas em edital para o processo seletivo de candidatos para o
programa  de DOUTORADO EM GENÉTICA E MELHORAMENTO

Estado Nasc.:

Estado:

BrasilPaís:

campo realBairro:

E-mail: luma-henrique@hotmail.com

(44)998570920Celular: Fone Res.: (44)36731665 Fone Com.:

18/11/2022Data de Inscrição: Data impressão:11/17/22 11:09 PM
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Universidade Estadual de Maringá
Centro de Ciências Agrárias
Departamento de Agronomia

Programa de Pós-Graduação em Genética e Melhoramento

FICHA DE INSCRIÇÃO COMPLEMENTAR

IDENTIFICAÇÃO DO CANDIDATO
NOME COMPLETO CÓD. INSCRIÇÃO

LUMA ALANA VIEIRA HENRIQUE ___/____-PGM

Indique, em ordem decrescente de interesse, os prováveis orientadores, dentre os professores orientadores do Programa de
Pós-Graduação em Genética e Melhoramento.
Não fica assegurado ao candidato o atendimento dos professores orientadores escolhidos.

PROVÁVEL PROFESSOR ORIENTADOR
1ª OPÇÃO Claudete Aparecida Mangolin 
2ª OPÇÃO Freddy Mora Poblete
3ª OPÇÃO          

Você aceitará como orientador, outro professor do  Programa de Pós-Graduação em Genética e Melhoramento, que não os
listados acima?

  Sim.                                                           Não.

FORMAÇÃO ACADÊMICA
GRADUAÇÃO

NOME DO CURSO ANO DE CONCLUSÃO

Agronomia 2013

INSTITUIÇÃO

Universidade Estadual de Maringá

PAÍS CIDADE UF

Brasil Umuarama PR

PÓS-GRADUAÇÃO
NOME DO CURSO ANO DE CONCLUSÃO

Mestrado em Ciências Agrárias 2015

INSTITUIÇÃO

Universidade Estadual de Maringá

PAÍS CIDADE UF

Brasil          Umuarama PR

ATUAÇÃO PROFISSIONAL E LOCAL DE TRABALHO

INSTITUIÇÃO
PERÍODO Tipo de atividade (docência, pesquisa, extensão, promoção e

atividade particular).
Indique cronologicamente, começando pela mais recente, suas
três últimas atividades profissionais remuneradas.DESDE ATÉ

                                   

                                   

                                   

                                   

                                   

FONTE FINANCIADORA DE SEUS ESTUDOS
  Possuo bolsa de estudo concedida (ou a ser concedida) pelo (a) ..........................................

  Manterei vínculo empregatício durante o curso, percebendo meus vencimentos.

  Manterei vínculo empregatício durante o curso, sem perceber meus vencimentos.

  Não possuo emprego ou bolsa e desejo candidatar-me a uma bolsa do curso.

  Não possuo emprego ou bolsa, mas não desejo candidatar-me a uma bolsa do curso.

Obs.: A seleção não implica compromisso de bolsa por parte do curso.
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Universidade Estadual de Maringá
Centro de Ciências Agrárias
Departamento de Agronomia

Programa de Pós-Graduação em Genética e Melhoramento

PLANO DE TRABALHO
No  quadro  abaixo,  indique  e  justifique  os  motivos  de  sua  escolha  pelo  Programa  de  Pós-Graduação  em  Genética  e
Melhoramento da Universidade Estadual de Maringá, destacando suas expectativas quanto ao Programa.
Justifique os temas de pesquisa e os prováveis professores orientadores escolhidos.
Apresente, resumidamente, como os conhecimentos a serem adquiridos em seu treinamento poderão repercutir em sua vida.

         

DECLARAÇÃO
DECLARO que  este pedido  contém informações  completas  e  exatas,  que  aceito  o  sistema e os  critérios  adotados  pela
Instituição  para  avaliá-lo  e que,  em caso de  cursar disciplinas de  pós-graduação  nesta  universidade,  me comprometo  a
cumprir fielmente seus regulamentos e os do Programa de Pós-Graduação em Genética e Melhoramento.

Maringá 18/11/2022

LOCAL DATA ASSINATURA DO CANDIDATO

DECLARAÇÃO SOBRE RAÇA/COR E NECESSIDADES ESPECIAIS
Em relação à Raça/Cor, eu me considero:

  Branca   Preta

  Parda   Amarela

  Indígena   Não Declarado

Declaro:

  Ser portador (a) de deficiência e/ou de necessidades educativas especiais;

  NÃO ser portador (a) de deficiência e/ou de necessidades educativas especiais.
DECLARO estar ciente de que as informações que estou prestando são de minha inteira responsabilidade e que, no caso de
declaração falsa, estarei sujeito às sanções previstas em lei.

Maringá 18/11/2022

LOCAL DATA ASSINATURA DO CANDIDATO
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Documento número 315f39d8-adfd-44fc-847d-a1c9da9f55c2

Assinaturas

Luma Henrique
Assinou

Pontos de autenticação:
Assinatura na tela
IP: 201.71.156.8 / Geolocalização: -15.591705, -56.102838
Dispositivo: Mozilla/5.0 (Windows NT 10.0; Win64; x64)
AppleWebKit/537.36 (KHTML, like Gecko) Chrome/107.0.0.0
Safari/537.36
Data e hora: 18 Novembro 2022, 10:09:27
E-mail: luma-henrique@hotmail.com
Telefone: + 5544998570920
Token: 91e3de50-****-****-****-b6ce2a379986

Hash do documento original (SHA256): 
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Verificador de Autenticidade: 
https://app.zapsign.com.br/verificar/autenticidade?doc=315f39d8-adfd-44fc-847d-
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Integridade do documento certificada digitalmente pela ZapSign (ICP-Brasil): 
https://zapsign.com.br/validacao-documento/

Este Log é exclusivo ao, e deve ser considerado parte do, documento número 315f39d8-adfd-44fc-847d-a1c9da9f55c2,
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Assinatura de Luma Henrique
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1. INTRODUÇÃO 

O milho (Zea mays L.) é planta de maior importância comercial originária das 

Américas, ela ocupa um lugar de destaque no cenário brasileiro, devido a suas 

propriedades nutricionais aproveitadas desde alimentação humana e animal à sua 

utilização na indústria de alta tecnologia. Na safra 2020/21 o Brasil teve uma produção 

de 96,4 milhões de toneladas de milho com uma área semeada de 19.840,7 mil ha 

ocupando a posição de terceiro maior produtor mundial do grão (CONAB, 2021; USDA, 

2021).  

O ciclo de uma planta é avaliado pelo número de dias da semeadura ou emergência 

até o início do surgimento da inflorescência masculina e ou feminina. Contudo, esse 

tempo é influenciado por inúmeros fatores ambientais, como temperatura por exemplo. 

A solução para a padronizar esse tempo é usar a exigência térmica como referência, ou 

seja, o número de graus-dia total, da semeadura ao início do florescimento (Russell & 

Stuber, 1985) 

O tempo de florescimento reflete a adaptação de uma planta ao seu ambiente, 

levando as fases de crescimento vegetativo e reprodutivo estarem ligadas aos efeitos 

climáticos locais (Kuleshov, 1933).  Diversos estudos tem demostrado que a variação do 

tempo de floração envolve inúmeras regiões do cromossômicas (Chardon et al. 2004 ), 

fato acentuado pelo milho, especificamente exibir altos níveis de diversidade genética 

(Wright et al ., 2005) e uma grande variedade de épocas de floração, variando de 35 a 120 

dias (Colasanti e Muszynski, 2009 ).  

A compreensão da base genética desses caracteres de natureza quantitativa têm 

sido um dos grandes desafios no melhoramento de plantas. O que resulta em maior 

dificuldade para compreensão das diferenças genéticas que controlam o fenótipo de 

interesse (Pasam et al., 2012). Nesse sentido, o mapeamento de QTLs, tem auxiliado a 

compreensão de caracteres agronômicos de importância. O mapeamento de QTLs tem 

proporcionado à compreensão de importantes caracteres quantitativos na cultura do milho 

tais como: tolerância a seca (Anoni, 2016); produção de grãos (Bento 2006) e resistência 

a doenças (Bertagna, 2020; Gutiérres,2008;).  

Entre os métodos de melhoramento molecular, os estudos de associação genômica 

ampla (GWAS) vem sendo amplamente utilizados para identificar variações no genoma 

e as associa-las com o fenótipo, assim como o (Li et al., 2019a; Cortes et al., 2021). 
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Devido ao tempo de floração em milho  ser considerada uma característica altamente 

complexa, fortemente influenciada pelo ambiente e controlada por diversos genes de 

efeitos menores (Mackay, 2009; Buckler et Al. 2009, e McMullen et al. 2009, a utilização 

de métodos GWAS é considerado uma das principais estratégias para dissecação da 

arquitetura genética dessa característica nas plantas (Zhang et al., 2019). 

O estudo de mapeamento associativo amplo tem como finalidade a identificação 

de marcadores polimórficos em desequilíbrio de ligação (linkage disequilibrium, LD). 

Esta associação é consequência da proximidade física que existe entre ambos (Ardlie et 

al., 2002). Pressupõe-se que esses marcadores estejam ligados a genes influenciam 

características quantitativas, população explorando os altos níveis de diversidade em uma 

população de mapeamento e menores níveis de LD provenientes de eventos históricos de 

recombinação (Buckler et al., 2009; Yu e Buckler, 2006).  

A  seleção genômica ampla (genome wide selection – GWS) que foi proposta por 

Meuwissen et al. (2001)  em comparação com a seleção tradicional baseada em dados 

fenotípicos, permite uma alta eficiência seletiva, grande rapidez na obtenção de ganhos 

genéticos e uma seleção e baixo custo. O método pode ser aplicado em todas as famílias 

em avaliação nos programas de melhoramento genético de espécies alógamas, permitindo 

uma seleção baseada exclusivamente em marcadores. A GWS é excelente para caracteres 

de baixa herdabilidade pois atua em todo o genoma, capturando todos os genes que afetam 

um caráter quantitativo sem a necessidade prévia de identificar os marcadores com efeitos 

significativos e de mapear QTLs. 

Objetivo: Identificar marcadores SNPs ligados a genes associados as 

características de floração em milho tropical. 

Hipótese de trabalho: Existem SNPs de características quantitativas que podem 

identificar aquelas relacionados a floração em milho tropical. 
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2. REVISÃO BIBLIOGRÁFICA 

As varrições das condições ambientais são fatores determinantes para a duração 

de cada estádio de desenvolvimento da planta de milho. Essa determinação quando feita 

em número de dias, se mostra inconsistente, pois temperatura exerce uma influência e 

uma relação direta sobre o crescimento e desenvolvimento da espécie. Cada estádio 

fenológico da planta necessita de uma temperatura mínima e uma temperatura máxima, 

valores acima ou abaixo desta temperatura impedem a realização dos processos 

fisiológicos. Além disso, observa-se a existência de uma temperatura ótima para uma 

maior eficiência desse processo na produção de fotoassimilados, que gira em torno de 

25°C a 30°C, variando de acordo com o estádio de desenvolvimento em que a planta está 

(Ferraz, 1966). 

A partir do desenvolvimento dos marcadores moleculares tornou-se possível 

estudar cada genótipo para obtenção de informações sobre variabilidade, identificação e 

localização de genes específicos e suas associações com características fenotípicas, e a 

partir desses resultados utilizar em diversas aplicações no melhoramento de plantas. Essa 

possibilidade torna o processo mais rápido por não ser necessárias sucessivas gerações e 

tampouco do estádio fenológico da planta (Resende, 2008).  

A utilização dos marcadores moleculares também possibilitou o desenvolvimento 

de técnicas que melhoram o entendimento das bases genéticas de inúmeras características 

complexas, como a associação genômica ampla (Genome- Wide Association Studies – 

GWAS), que identifica as variações no genoma e as associa com o fenótipo de interesse 

por meio de testes de hipótese, permitindo a construção de mapas genéticos (Miqueloni 

et al., 2019). 

Segundo Lopes et Al. (1995) o florescimento do milho é considerado um caractere 

oligogênico, o que corrobora com outros estudos que apontam tipos distintos e 

magnitudes para ação gênica: efeito aditivo e de dominância parcial (Giesbrecht, 1960; 

Hallauer, 1965) de dominância parcial e sobredominância (Rood, 1981) e QTLs de efeito 

aditivo (Koester, 1993; Chardon et al., 2004; Bukler et al., 2009). Embora existam 

trabalham que objetivem elucidar as ações genéticas da espécie, ainda existem lacunas no 

entendimento do mapeamento do florescimento em milho. 
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3. MATERIAIS E MÉTODOS  

Neste estudo, 285 linhagens de milho tropical pertencente ao banco de germoplasma da 

Universidade Estadual de Maringá (UEM) serão fenotipadas em duas safras, em Maringá-

PR. As características avaliadas serão: florescimento masculino (FM); florescimento 

feminino (FF) e intervalo de floração (IF). Os experimentos seram conduzidos em um 

delineamento experimental e blocos incompletos parcialmente balanceados em látice 

quadrado 17 x 17, com quatro repetições. O DNA das linhagem serão sequenciadas via 

genotipagem por sequenciamento (GBS) método que gerou um conjunto de dados de 

291.633 SNPs polimórficos de alta qualidade. 
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Universidade Estadual de Maringá, UEM, Maringa, Brasil



2005 - 2007 Ensino Médio (2o grau) . 
Colégio Estadual Douradina, CED, Brasil






Formação complementar
2013 - 2013 Inglês Nivel 1. . 


Coordenação de Aperfeiçoamento de Pessoal de Nível Superior, CAPES, Brasília, Brasil



2011 - 2011 Curso de curta duração em Horta Escolar. (Carga horária: 60h).

Grupo de Educação Ambiental, GEDAM, Brasil



2010 - 2010 Curso de curta duração em Recuperação de pastagens degradadas. (Carga horária: 10h).

Universidade Estadual de Maringá, UEM, Maringa, Brasil



2009 - 2009 Curso de curta duração em Sistema Mecanizado para reforma de canaviais. (Carga horária: 10h).

Universidade Estadual de Maringá, UEM, Maringa, Brasil



2008 - 2008 Curso de curta duração em Oratória - Como falar em público. (Carga horária: 16h).

Serviço Nacional de Aprendizagem Comercial - PR, SENAC/PR, Irati, Brasil



2007 - 2007 Curso de curta duração em Jovem Agricultor Aprendiz. (Carga horária: 127h).

Serviço Nacional de Aprendizagem Rural - AR/PR, SENAR-PR, Curitiba, Brasil



2004 - 2005 Curso de curta duração em Internet explorer, coreldraw 9.0, pagemaker etc. (Carga horária: 215h).

Softway Informática, SW, Brasil



2004 - 2005 Curso de curta duração em Windows, word 2000, Excel 2000, powerpoint 2000. (Carga horária: 153h).

Softway Informática, SW, Brasil






Atuação profissional
1. Governo do Estado do Paraná - GOVERNO/PR






Vínculo
institucional


Vínculo: Servidor público , Enquadramento funcional: Professora , Carga horária: 20, Regime: Parcial

Resumo informado pelo autor

Engenheira agrônoma, formada pela Universidade Estadual de Maringá, Mestre em ciências agrárias também na Universidade Estadual de Maringá, cursando Doutorado
em Genética e Melhoramento. Tem experiência na área de Agronomia, com ênfase em Fisiologia de Plantas, sementes e melhoramento genético.

(Texto informado pelo autor)
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2. Instituto Politécnico de Educação - IPED






Vínculo
institucional


2015 - 2017 Vínculo: Professora , Enquadramento funcional: Professora , Carga horária: 20, Regime: Parcial

3. INSTITUTO EFICAZ - FEM_PPROV






Vínculo
institucional


2016 - 2017 Vínculo: Professora , Enquadramento funcional: Professora , Carga horária: 20, Regime: Parcial

Producão 
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