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CERTIDÃO 
Certifico que a presente resolução 
foi afixada em local de costume, 
nesta Pós-Graduação, no dia 
03/12/2021. 

___________________________ 
Secretário 

 Referenda a Portaria nº 006/2021-PGM. 

 

Considerando o Regulamento dos Programas de Pós-Graduação Stricto Sensu da 
Universidade Estadual de Maringá (UEM), aprovado pela Resolução nº 013/2018-CEP; 

considerando o Regulamento do Programa de Pós-Graduação em Genética e 
Melhoramento, aprovado pela Resolução nº 066/2018-CI/CCA; 

considerando a Portaria nº 006/2021-PGM; 

considerando a necessidade de expansão da oferta de disciplinas pelo Programa de Pós-
Graduação em Genética e Melhoramento no Primeiro Período Letivo de 2021; 

considerando as decisões tomadas durante a 191ª reunião do Conselho Acadêmico do 
Programa de Pós-Graduação em Genética e Melhoramento, realizada no dia 03 de 
dezembro de 2021. 

O CONSELHO ACADÊMICO DO PROGRAMA DE PÓS-GRADUAÇÃO EM 
GENÉTICA E MELHORAMENTO APROVOU E EU, COORDENADOR, 
SANCIONO A SEGUINTE RESOLUÇÃO: 

Artigo 1º - Fica referendada a Portaria nº 006/2021-PGM, que aprovou ad referendum, 
a proposta de oferta da disciplina DAG4317 - Problemas Especiais: Análises 
Moleculares e Estrutura Genética em Feijão Comum e Mandioca. 

Artigo 2º - Ficam aprovados, para a referida disciplina, o programa e as referências 
bibliográficas propostas conforme o anexo, que é parte integrante desta Resolução. 

Artigo 3º - Esta Resolução entra em vigor na data de sua publicação, revogadas as 
disposições em contrário. 

Dê-se Ciência. 

Cumpra-se 

Maringá, 03 de dezembro de 2021. 

Prof. Dr. Ronald José Barth Pinto 
-  Coordenador do PGM  - 
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IDENTIFICAÇÃO 
CRÉDITOS CARGA HORÁRIA TOTAL 

TOTAL: PRÁTICOS: TEÓRICOS: 
45 horas / aula 3 0 3 

PROFESSOR(ES) RESPONSÁVEL(EIS) PELA ELABORAÇÃO: 
Maria Celeste Gonçalves Vidigal 
Pedro Soares Vidigal Filho 
DEPARTAMENTO: 
Departamento de Agronomia 

 
SUB-TÍTULO 

Análises Moleculares e Estrutura Genética em Feijão Comum e Mandioca. 
 

EMENTA 
Tópicos especiais não constantes das disciplinas oferecidas, mas importantes para o trei-
namento global do estudante. 
 

PROGRAMA 
 Marcadores moleculares na caracterização de germoplasmas de feijão comum e de 

mandioca; 
 Estrutura de população e diversidade genética de germoplasmas de feijão comum e de 

mandioca. 
 Mapeamento genético de feijão comum e de mandioca: atualidades. 
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